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ПРОГРАММА КУРСА «ОСНОВЫ КОМПЬЮТЕРНОЙ ГРАМОТНОСТИ» ДЛЯ АСПИРАНТОВ И СОИСКАТЕЛЕЙ.
Виды и типы информации. 

Статическая (числовые данные, графика, текст) и динамическая (поток данных с измерительного прибора, аудио и видео) информация. Структурированная информация, понятие о документах и базах данных.

Хранение и передача информации. Реализация вычислений.

Файловая структура. Носители информации. Сети.

Архитектура компьютера. Операционная система семейства Windows. Оптимизация работы операционной системы. Организация “рабочего стола”.

Числовая информация. Табличный процессор Excel.

Ввод и редактирование данных. Вставка и удаление ячеек, строк и столбцов. 
Организация вычислений. Понятие формул и функций в Excel. Стандартные функции. Мастер функций. Поиск записей. Сортировка списка.
Визуальное оформление проекта. Форматирование содержимого ячеек, параметры шрифта. Различные стили оформления таблиц. 
Диаграммы и графики. Мастер диаграмм. Проектирование и редактирование диаграмм. 


Структурированная информация. Таблицы Access.
Структура и типы таблиц. Ввод данных, редактирование и вставка данных. Порядок полей. Операции поиска. Поиск и замена. Удаление данных. Импорт и присоединение листов Excel и текстовых файлов.

Запросы. Конструктор запросов. Написание условий отбора. Создание вычисляемых полей.

Формы. Мастер форм. Автоформы. 

Отчеты. Конструктор отчетов. Зоны отчета. Отчет табличного вида. Нумерация страниц. Параметры печати отчетов. 
Текстовой редактор Microsoft Word.

Орфография и грамматика.

Форматирование текста: шрифт, размер, начертание, цвет.

Форматирование абзацев: выравнивание, отступы, междустрочные интервалы, табуляция, границы и заливка, создание маркированного и нумерованного списка.

Форматирование страницы: параметры страницы, разрыв, нумерация, колонтитулы, ссылки, закладки, создание рамок.
Структурирование документа: стили, заголовки разделов документа. Создание оглавлений. Копирование формата. Использование автоматического форматирования.

Вставка: символов, текущего времени и даты, сносок, рисунка из графического файла, рисунка WordArt (фигурного текста), автофигур, надписей.

Размещение и форматирование элементов графики.

Нумерация иллюстраций, схем, таблиц, формул.

Создание таблиц: вставка данных, редактирование и форматирование.

Колонки и разделы.
Использование «Шаблона» и «Мастера» документов.

Создание типовых писем (слияние).

Использование данных других программ (Excel): копирование, связывание, внедрение.

Создание Web-страниц. Гиперссылки.

Работа с документом: свойства документа, предварительный просмотр, печать, сохранение.

Настройка панелей инструментов.

Графический редактор Corel Draw.

Построение векторных рисунков: линии, кривые, овалы, прямоугольники, многоугольники, спирали, сетки…

Операции с объектами: копирование, клонирование, дублирование, наклоны, повороты, масштабирование, отражение.

Взаимодействие объектов: группировка, соединение, слияние.

Разрыв и соединение контуров.

Изменение формы объектов: с использованием огибающих, интерактивное искажение, фигурная обрезка, перетекание, создание эффекта: линзы, ореола, падающих теней.
Вспомогательные инструменты: ластик, шероховатая кисть, размазывающая кисть.

Цветовые модели. Заливка объектов цветом: однородная заливка, неоднородная заливка (градиентная, узорная, текстурная). Прозрачность. Специальные цветовые инструменты: пипетка и ведро с крышкой. Работа с растровыми изображениями.

Создание оригинальных художественных эффектов.

Текст Corel Draw: простой и фигурный.

Создание макета документа: сетки, линейки, направляющие. Выравнивание объектов.

Организация документа, работа со страницами.

Диспетчер объектов. Слои.

Печать документа.

Молекулярная графика. Программа MolMol.

Импорт данных в формате PDB. Визуализация отдельных структурных элементов молекулы. Определение расстояний между атомами и связями.

Отображение вторичной структуры белка. Альфа-спиральные участки, параллельные и анти-параллельные вета-структуры. Расчет параметров элементов вторичной структуры белковой молекулы.

Использование различных стилей и текстур при визуализации молекулы.

Форматы записи изображений.

Программа презентаций Power Point.

Вставка информации в PowerPoint Вставка слайдов. Вставка графических изображений. Вставка таблиц. Вставка диаграмм организационных структур. Вставка и модификация рисунка.
Вставка Объектов WordArt. Импорт данных из Microsoft Excel. Изменение и форматирование диаграммы. Создание и показ слайдов Применение к слайду эффекта перехода изображения. Эффект анимации для текста в слайде. Изменение настройки анимации текста. Изменение уровня подлежащего анимации текста в слайде. Эффект анимации для объектов в слайде. Эффекты анимации для диаграмм.
Работа в локальной и глобальной компьютерных сетях, электронная почта. Поисковые системы.

I Принципы построения локальных сетей
Аппаратные средства сети (Устройства передачи и преобразования данных. Среда передачи данных - линии связи.)
Программные средства сети (Протоколы обмена данными. Сетевая операционная система.)
II Топология сетей

Топология подключения устройств в сети.
Типовые устройства локальной сети (повторители (repeater), концентраторы (hup), мосты (bridge), коммутаторы (switch), маршрутизаторы (router), шлюзы (gateway).
III Тип информационных систем 

Иерархическая сеть.
Сети клиент/сервер.
IV Интернет

История создания Интернет.
TCP/IP и другие протоколы передачи данных в сети Интернет.
Адресация в IP сетях (типы адресов).
Службы Internet . По мере возникновения:Telnet, E-mail, FTP, Archie, Usenet, Gopher, WAIS, WWW, IRC, ICQ.
WWW - Wold Wide Web (Всемирная Паутина).
Поисковые  службы Internet (Поисковые сервера).
Научно-библиографические и патентные базы данных (БД) в области физико-химической биологии и биотехнологии.

Научно-библиографические и патентные БД. Задача исследователя и выбор соответствующей БД в зависимости от ее тематической направленности. Глубина ретроспективы БД и широта поиска в зависимости от источников формирования БД.

Принципы составления поискового предложения (формализованного запроса) с использованием логических (AND, OR, NOT) и контекстных (WITH, NEAR) операторов. Оптимизация стратегии поиска и оценка релевантности полученных результатов. Поиск внутри отобранной информации. Экспорт результатов и сохранение запросов.

Особенности интерфейса и возможности сканирования реферативных и полнотекстовых БД в сети INTERNET. Работа с БД MEDLINE http://www.ncbi.nlm.nih.gov/PubMed. Предоставляемые выходы (links) к другим БД в области молекулярной биологии. Автоматическое выполнение запросов, система BioMail (http:/biomail.sourceforge.net/biomail). Раздел PubMed Central – хранилище полнотекстовых журналов БД MEDLINE.

Научная электронная библиотека http://www.elibrary.ru – крупнейшая российская электронная библиотека (1995-2003гг). Раздел периодики – количество журналов, ретроспектива, возможности поиска, выход к полным текстам, экспорт результатов и сохранение запроса. Доступ к БД ProQuest Dissertations. 
Доступ к БД по фундаментальной науке Science Citation Index Expanded (Web of Science) с сайта Института ISI (Institute for Scientific Information) http://www.isiknowledge.com Ретроспектива, возможности поиска. Особенности поиска по цитированию. Импакт-фактор журналов.
БД Derwent Biotechnology Abstracts на лазерных дисках, особенности поиска, источники формирования БД, возможность раздельного получения патентной информации и литературы по любому запросу.

Получение патентной информации: российская БД Роспатент http://www.fips.ru и американская полнотекстовая патентная БД http://www.uspto.gov. Поиск, сохранение результатов.

Доступ к полнотекстовым журналам через сайты издательств: Elsevier, Springer, Kluwer, Blackwell, Royal Society of Chemistry, Oxford.
Фактографические базы данных в области биоорганической химии. Программа DNASTAR.
1. Ознакомление с наиболее используемыми фактографическими базами данных, содержащими аминокислотные и нуклеотидные последовательности, трехмерные структуры белков, нуклеиновых кислот, углеводов, низкомолекулярных соединений. Поиск аминокислотной и нуклеотидной последовательности в базах данных по ключевым словам или введенной последовательности.
2. Ознакомление с программой анализа аминокислотных и нуклеотидных последовательностей DNASTAR.

2.1. Сравнивание аминокислотных или нуклеотидных последовательностей и выявление гомологичных участков (прикладная программа MEGALIGN).

2.2. Конвертирование аминокислотной последовательности в нуклеотидную и транслирование нуклеотидной последовательности в аминокислотную. Получение обратной (3’(5’) нуклеотидной последовательности (прикладная программа EDITSEQ).
2.3. Анализ структуры белка и моделирование вторичной структуры. Проведение различных теоретических исследований на основе сведений о специфичности протеолитических ферментов (прикладная программа PROTEAN).

2.4. Проведение картирования ДНК с помощью эндонуклеаз рестрикции (прикладная программа MAPDRAW).

2.5. Соединение отдельных фрагментов олигонуклеотидов (прикладная программа SEQMAN).

2.6. Подбор праймеров (зондов) для полимеразной цепной реакции (прикладная программа PRIMERSELECT).

Визуализация научных расчетов. Программа Microcal Origin.

Импорт данных. Построение графика функции, заданной аналитически. Построение графика по табличным данным.

Параметры страницы. Форматы графика и текста.
Отображение данных в частичных диапазонах.
Отображение точности данных измерения.

Интерполяция данных заданными функциями. Учет базовой линии.
Фурье-преобразование. Нормировка данных

Форматы записи.

